KARTA PRZEDMIOTU

Nazwa przedmiotu: Praktyczne aspekty bioinformatyki (wprow. zakres dyplomowania) (BioPS>SIs4PAB230)
Nazwa w jezyku polskim:
Nazwa w jez. angielskim:  Practical aspects of bioinformatics (Introduction to the scope of diploma)

Dane dotyczgce przedmiotu:

Jednostka oferujaca przedmiot: Politechnika $Ia,ska
Przedmiot dla jednostki: Politechnika Slgska

Domysiny typ protokotu dla przedmiotu:

ZAL

Jezyk wyktadowy:

polski

Strona WWW:

https://platforma.polsl.pl/raul/course/view.php?id=1185

Skrécony opis:

Przedmiot ma na celu wprowadzenie studentéw w metody analizy danych biologicznych z wykorzystaniem jezyka R oraz rozwiniecie
umiejetnosci krytycznej interpretacji uzyskanych wynikéw. W toku zaje¢ uczestnicy zapoznajg sie z podstawami sktadni R, wczytywaniem,
przetwarzaniem i wizualizacjg danych. W drugiej czesci kursu realizowany jest miniprojekt o tematyce kryminalistycznej, w ktérym studenci
stosujg nabyte umiejetnosci do analizy dziedzicznej informacji genetycznej w kontekscie identyfikacji i ustalania pokrewienstwa. W ramach
projektu z zakresu analizy danych RNA-seq, zastosowane zostang metody obrdbki danych zawieracych ekspresje gendw, co umozliwi
wnioskowanie na temat mechanizméw molekularnych zachodzacych w badanym materiale. Zajecia tgczg w sobie elementy praktyczne i
teoretyczne, umozliwiajac studentom samodzielne formutowanie wnioskdw na podstawie efektéw przeprowadzonych analiz oraz
zrozumienie roli bioinformatyki jako narzedzia wspierajacego badania biologiczne i medyczne.

Opis:

Laboratoria:

1-3. Wprowadzenie do jezyka R
4-6. Genetyka w kryminalistyce
7-9. Analiza danych RNA-seq
10. Odrabianie

Liczba punktéw ECTS: 2

Suma godzin: 60 (kontaktowo 30h / praca wlasna 30h)
Laboratorium: 30/30

Praca wtasna: przygotowanie do zaje¢

Literatura:

Polanski A., Kimmel M. Bioinformatics. Springer, 2007
Higgs Paul G., Attword Teresa K. Bioinformatyka i ewolucja molekularna. Wydawnictwo Naukowe PWN, Warszawa 2016
Xiong J. Podstawy bioinformatyki. Wydawnictwo Uniwersytetu Warszawskiego, Warszawa 2011

Higgins D., Taylor W. Bioinformatics: Sequence, structure, and databanks. Oxford University Press, Oxford, 2000
Efekty uczenia sie:

Wiedza

Student zna i rozumie:

W zawansowanym stopniu zagadnienia z zakresu biotechnologii przemystowej, w tym farmaceutycznej, Srodowiskowej, biogospodarki
oraz bioinformatyki ( w zaleznosci od wybranego zakresu dyplomowania) obejmujace zagadnienia z zakresu: organizacji, zarzadzania i
funkcjonowania sieci komputerowych oraz zagadnienia z zakresu przetwarzania informacji w analizie danych biologicznych,
biomedycznych i biotechnologicznych; biologicznych metod ochrony srodowiska i biogospodarki obiegu zamknietego; zwiazane ze
zwigzkami naturalnymi, biologicznie aktywnymi w tym biofarmaceutykami, biokatalize, biotransformacjami i ich zastosowaniem w
bioprocesach. (K1A_W8)

Umiejetnosci
Student potrafi:

Identyfikowaé, formutowac i rozwigzywac ztozone oraz nietypowe problemy inzynierskie zwigzane z biotechnologig przez zastosowanie
zasad inzynierii, nauki i matematyki, a takze wykonywac¢ zadania w warunkach nie w petni przewidywalnych. (K1A_U1)

Dobieraé i korzystaé z wtasciwych technik, umiejetnos$ci i nowoczesnych narzedzi inzynierskich. (K1A U8)

Metody i kryteria oceniania:

Warunkiem jest zaliczenie na pozytywna ocene wszystkich éwiczer laboratoryjnych. Cwiczenia oceniane sg na podstawie sprawozdan z
laboratorium w formie elektronicznej. Raporty powinny zawiera¢ cel oraz przebieg wykonywanych zadan wraz z podsumowaniem oraz
wnioskami. Ocene koricowg stanowi $rednia ocen z ¢wiczen laboratoryjnych.

Sylabus obowigzuje od semestru letniego roku akademickiego 2024/2025, a jego zawarto$¢ nie podlega zmianom w trakcie trwania
semestru
Punkty przedmiotu w cyklach:
<bez przypisanego programu>
Typ punktow Liczba Cykl pocz. Cykl kon.
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